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DNA: mika, miten ja miltd nayttaa tdaman hetken
tilanne
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KAVAKE

 Tavoitteena on kehittaa tutkimukseen perustuva ja EU:n
saantdjen mukainen menetelma silakan ja kilohailin
saalisosuuden maarittamiseen saalisraportointia varten seka
mahdollistaa menetelman kaupallistaminen

 Taustalla MOT (margin of tolerance) —saanndn tiukennus
(Regulation (EU) 2023/2842)
* MOT 10% / laji, jos lajia <100 kg, sallittu poikkeama 20 %/laji
* Itamerella silakka ja kilohaili -> lajittelemattomina purettujen

saaliiden osalta 10.7.2024-10.1.2028 sallittu poikkeama on 20
prosenttia lajia kohden

* 10.1.2026 -> kaikkien lajien kaikki maarat on kirjattava
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Miten
koostumus
mitataan nyt?
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Ampiarimenetelmin luotettavuus

Lisanayte, s 0%y
c 90%
jOS § s 80%
kalastajan kalastaja 5% . o
nayte kiistaa SEE o
Saaliin koko | (750g/t) | EVK nayte | tuloksen ST zgj
0-20t 0-15kg 10kg 5T 0% ~ ~
2 0% =
20-100t 15 - 75kg 20kg 100kg ° 0% 20% 40% 60% 80% 100%
>100t >75kg 40kg Silakan osuus saaliista

-> Ampéarimenetelman luotettavuus ei riitd, kun silakan tai kilohailin osuus
saaliista on pieni

* Suurempi nayte auttaa, muttei riittavasti
* 100 kg nayte 17 tonnin saaliista ei riita
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KAVAKE

 Korvaavia menetelmia nykykaytanndn tilalle

 Konenako
« DNA

’\,

‘ Molemmat vaativat paljon tyota tullakseen luotettaviksi ja molemmilla
omat haasteensa
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Al and eDNA monitoring is on its
way to support a sustainable
future for fisheries

The TEFIMO project is in the middle of exciting research and development within
the area of using Artificiel Intelligence (Al) and eDNA methods for monitoring

commercial fish and important ecosystem components such as benthic macro-fauna.

Start/end: date 27/10/2023 — 31/01/2027

Fisheries and Aquaculture Programme (EMFAF).
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Funding: The project is co-funded by the European Union through the Danish Maritime,



DNA JOURNAL ARTICLE

Predicting trawl catches using environmental DNA
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Little samplers, big fleet: eDNA metabarcoding from commercial trawlers
enhances ocean monitoring
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* DNA:ssa on jokaiselle lajille
omia alueita, joiden
perusteella voidaan
maarittaa mika laji on
kyseessa
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ﬁ" eDNA -mika

.'.' « eDNA = environmental DNA = ymparistoDNA

* elididen ymparistdonsa levittamaa DNA:ta

* Elidista irtoaa koko ajan ainesta, joka sisaltaa DNA:ta
* Soluja, suomuja, ihoa, verta...

« eDNA:ta voidaan |oytaa esimerkiksi vedesta, maaperasts, ilmasta, lumesta ja
sydmisjaanndksista seka jatdksista

Luk%
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DNA -Miten

* Paras tapa saalismaarityksissa on ottaa nayte DNA:n saamista varten suoraan
tankista
« Testattiin erilaisia suodattimia, mutta ne tarvitsevat naytteenottolaitteistoa

 Tankkinayte ei vaadi rakenteita aluksille tai vastaanottosatamissa
* Naytteen sailyvyys, naytteenoton ajankohta, kuinka monta naytetta

Luke
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DNA -Miten

 Vesinaytteesta eristetaan siina oleva DNA
 Kontaminaatioriskit otettava tarkasti huomioon!!

« DNA:sta monistetaan lajien tunnistusalueiden
kohdalta

+ Kvantitatiivinen PCR eli gPCR

« Mikali lajin DNA:ta on naytteessa, sen maara
saadaan selville

Lukce)




DNA - Milta nayttaa nyt
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« Samasta maarasta
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veteen
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DNA - Milta nayttaa nyt

Esimerkki luonnonolosuhteista puronierialla
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DNA - ajatuksia
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« DNA-maaran muuttaminen biomassaksi

eli saalis-kg

Kansainvalista kehitystyota

Yksinkertaisimmillaan ei vaadi rakenteita

L : * Kuinka monta naytetta riittaa
laivoilla eika satamissa

« Milloin naytteet otetaan

Naytteenotto kohtalaisen helppoa
« Kuka analysoi naytteet

Naytteenoton automatisointi mahdollista
* Miten nopeasti vastaukset

* Yhdenmukaisuus olosuhteista riippumatta

Sivusaaliit

Q Konenaon ja DNA:n yhdistaminen
Luke ) 4




TIIVISTELMA, KAVAKE

v’ Kehittaa menetelmat (konenako / eDNA)
v' Testata menetelmat realistisissa olosuhteissa
v Maarittaa virhemarginaalit tutkimukseen perustuen
v’ (Saaliin massa?)
v’ Julkaista vertaisarvioidut artikkelit
menetelmakehityksesta (in 2026 and 2027)
v" Valmistellaan menetelmat kayttéonottoon—> Future
Mission
Tavolte, ettd Suomi vol vastata EU:n
kalastuksenvalvonnan vaatimuksiin
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Aranda 2024 BIAS Survey. Néytte@ottoa, silakka,
kilohaili, kolmipiikki. Kuvaaja Riku Heliseva / Luke
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